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SECUENCIADOR DE NUEVA GENERACION DE CAPACIDAD MEDIA PARA LA UNIDAD DE GENOMICA

Justificacion.

En el ambito de la biologia molecular y la gendémica, la secuenciacion de ADN es una herramienta esencial
para el diagnéstico y la identificacion de variaciones genéticas. La tecnologia de secuenciacién de nueva
generacion (NGS) ha revolucionado la forma en que se analizan los genomas, permitiendo estudios mas
profundos y precisos.

Actualmente, la Unidad de Gendmica del Hospital “Gregorio Marafién” funciona como un laboratorio Core de
secuenciacion masiva, por lo que todos los laboratorios del hospital que realizan pruebas de biologia
molecular se beneficiaran de esta adquisicion.

Asi mismo, se esta organizando desde el SERMAS la centralizacion de las pruebas genéticas en diferentes
laboratorios, representando la Unidad de Gendmica uno de los NODOS de centralizacion de muestras.

Un secuenciador masivo de capacidad media permitira procesar multiples muestras simultaneamente,
reduciendo los tiempos de analisis y aumentando la capacidad de produccion de datos genémicos.

En el presente pliego se requiere un secuenciador de ultima generacién que permita un analisis gendémico
con aplicaciones versatiles que permitan, entre otras, la secuenciacion de genomas completos de pequeno
tamafio y la secuenciacidon de paneles de genes dirigidos. La plataforma debe funcionar con la quimica
XLEAP-SBS (eXtended Long Error-Avoiding Process Sequencing By Synthesis. Esta técnica mejora la
precision (hasta el 99,9%), reduce errores y permite lecturas mas largas de la secuenciacion. Tiene mayor
precisién ya que la tasa de error disminuye frente a la técnica de SBS estandar. Y al reducir los errores
acumulativos, permite lecturas de hasta 2*300 pb (pares de bases). Los reactivos permiten el envio y el
almacenamiento a temperatura ambiente. Esto ultimo elimina la necesidad de la cadena del frio, reduce
residuos y simplifica el flujo de trabajo. Y por ultimo mejora la velocidad de los experimentos en tan solo 4
horas (1*100 pb) y 15 horas (2*300 pb).

La técnica XLEAP-SBS esta disponible en los equipos de la marca llumina y concretamente en el modelo
MiSeq i100 de capacidad media.
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